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Resultados resumidos

Software y métodos estadisticos innovadores
para aprovechar mejor las tecnhologias
genomicas

La comunidad cientifica debe superar diversos desafios concretos relacionados con
la bioinformatica y con aspectos metodoldgicos a la hora de realizar investigaciones
sobre gendmica. A través de una iniciativa de la Unién Europea se crearon nuevos
métodos estadisticos y herramientas de software con que sacar el maximo partido a
las tecnologias gendmicas.
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ECONOMIA DIGITAL

Los ultimos avances en las aplicaciones
destinadas a la secuenciacion de nueva
generacion (SNG) y a la secuenciacion del
ADN han propiciado que la investigacion
estadistica obtenga una relacién sefal-ruido
Optima para tipos especificos de datos. No
obstante, existe una brecha entre las actuales
herramientas de analisis estadistico relativas a
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https://cordis.europa.eu/es
https://cordis.europa.eu/programme/id/FP7/es
https://cordis.europa.eu/domain-of-application/digital-economy/es

© Thinkstock un unico tipo de informacion y muchos de los
métodos que emplean los cientificos del
ambito de la biomedicina para analizar
diversos tipos de datos 6micos. Por ende, resulta necesario disponer de recursos
bioinformaticos novedosos para gestionar e integrar datos de distinta indole.

A fin de abordar esta cuestion, el proyecto STATEGRA (User-driven development of
statistical methods for experimental planning, data gathering, and integrative analysis
of next generation sequencing, proteomics and metabolomics data), dotado con
financiacion de la UE, desarrolld herramientas informaticas y métodos estadisticos
con los que recabar e integrar una variedad de datos 6micos y sobre SNG.

Los socios del proyecto crearon un conjunto de datos de referencia del que
obtuvieron siete tipos de datos émicos a través de experimentos controlados. Estos
datos se utilizaron para evaluar y validar los métodos de STATEGRA. Disefiaron
métodos integradores aplicando varias estrategias de analisis y crearon
herramientas web de uso sencillo en las que implantaron los métodos, poniéndolos a
disposicion de distintos agentes interesados.

El equipo de STATEGRA distribuyé las herramientas desarrolladas en el seno de la
comunidad dedicada a las ciencias de la vida y la gendmica y presenté los
resultados del proyecto en seis congresos internacionales. La investigacion fructificd
en medio centenar de articulos, la mitad de los cuales se ha publicado ya en
prestigiosas revistas de biomedicina y bioestadistica.

Se celebraron tres talleres, varios cursos y una escuela de verano. En 2014 tuvo
lugar un congreso al que acudieron investigadores dedicados al andlisis de datos
dmicos, acontecimiento que se repitié al afo siguiente. Se prevé que este congreso
se establezca como reunion periddica especializada en la investigacidn sobre el
analisis de los datos dmicos.

STATEGRA proporcion6 una serie de recursos bioinformaticos que la comunidad
dedicada a la gendmica puede emplear para integrar y entender mejor aquellos
experimentos en los que entrar en juego distintas mediciones dmicas. A la larga,
estos programas informaticos de facil uso, dedicados a apoyar la investigacion
gendmica puntera enfocada a la integracion de los datos, daran un impulso a la
investigacion biomédica y conectard mejor la produccién de datos con la obtencién
de conocimientos.
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Gendmica secuenciacion de ultima generacién datos émicos STATEGRA

métodos estadisticos

Descubra otros articulos del mismo campo de aplicacion

El cielo es el limite para la innovacion en «software» flexible y facil de
usar

Impulso para el cambio en el sector de los seguros

21 Mayo 2021 BN
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https://cordis.europa.eu/search/es?q=/article/keywords=%22Gen%C3%B3mica%22
https://cordis.europa.eu/search/es?q=/article/keywords=%22secuenciaci%C3%B3n%20de%20%C3%BAltima%20generaci%C3%B3n%22
https://cordis.europa.eu/search/es?q=/article/keywords=%22datos%20%C3%B3micos%22
https://cordis.europa.eu/search/es?q=/article/keywords=%22STATEGRA%22
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https://cordis.europa.eu/article/id/422607-the-sky-is-the-limit-for-flexible-easy-to-use-software-innovation/es
https://cordis.europa.eu/article/id/442978-the-multitasking-mobile-robots-ideal-for-medical-settings/es
https://cordis.europa.eu/article/id/430031-driving-change-within-the-insurance-industry/es
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Informacién del proyecto
STATegra

Identificador del acuerdo de subvencion:
306000

Sitio web del proyecto [

Proyecto cerrado

Fecha de inicio _Fecha de
1 Octubre 2012 finalizacion
30 Septiembre 2015

Ultima actualizacion: 28 Junio 2016

Permalink: https://cordis.europa.eu/article/id/170194-innovative-statistical-methods-

m Una aplicacion web con herramientas de andlisis de texto para todos

Financiado con arreglo a
Specific Programme "Cooperation": Health

Coste total
€7 856 483,49

Aportacion de la
UE

€ 5998 574,53

Coordinado por

FUNDACION DE LA COMUNIDAD
VALENCIANA CENTRO DE
INVESTIGACION
PRINCIPEFELIPE
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and-software-to-better-exploit-genomic-technologies/es

European Union, 2025
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https://cordis.europa.eu/article/id/422077-web-application-delivers-text-analysis-tools-for-all/es
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