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? The origin and functional evolution of
== long non-coding RNAs

Wyniki w skrocie

Funkcjonowanie i ewolucja diugiego
niekodujacego RNA

Dtugie niekodujace RNA (IncRNA) stanowig liczne niekodujgce biatek transkrypty
dtuzsze niz 200 nukleotydéw. Europejscy naukowcy badali funkcje i ewolucje
IncRNA, aby wyjasni¢ jego istotno$¢ dla réznych gatunkdéw ssakow.

w ZDROWIE

BADANIA
PODSTAWOWE

LncRNA to heterogeniczna klasa RNA
uczestniczgca w wielu procesach
biologicznych, w tym inaktywaciji
chromosomow ptciowych, imprintingu oraz
regulacji ekspresji gendéw. Obecnie IncRNA
stanowi najstabiej zbadang klase transkryptéw
genomicznych. Finansowani przez UE
stypendysci projektu EVOLNCRNAS (The
origin and functional evolution of long non-
coding RNAs) badali najistotniejsze aspekty
biologii IncRNA.
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Naukowcy skupili sie na badaniu ekspresji IncRNA w trakcie rozwoju ssakéw.
Stworzyli wielkoskalowe zrodto transkryptomiczne, obejmujace rozwdj gtéwnych linii
ssakow. Celem byto wyjasnienie tworzenia IncRNA, jak réwniez identyfikacja ich
funkcji i wptywu na ewolucje genomu.

Profile rozwoju ekspresji objety samce i samice siedmiu gatunkéw ssakdéw, w tym
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ludzi i szczuréw, oraz kurczat dla dziewieciu gtdwnych narzadéw (mbzgu, mbzdzku,
watroby, serca, nerek, jajnikdw, jader, tozyska i doczesnej). Pobieranie probek
rozpoczeto, gdy tylko mozna byto zidentyfikowac zawigzki narzadéw,

| kontynuowano na réznych etapach rozwoju do osiggniecia dorostosci. Uzyskany
zestaw danych dostarczyt unikalnego profilu ekspresji genetycznej z catego okresu
rozwojowego ssakow.

Biblioteki te pomogty naukowcom w identyfikacji zestawow IncCRNA, ktére ulegajg
ekspresji w czasie rozwoju lub podlegajg regulacji rozwojowej, oraz poréwnaniu do
takich regulatoréw jak czynniki transkrypcyjne. Porownanie ekspresji IncCRNA z
genami kodujgcymi biatka, ktérych funkcje sg znane, umozliwito przewidzenie funkcji
zwigzanych z rozwojem IncCRNA.

Co istotne, naukowcy zidentyfikowali INcCRNA, ktére wraz z genami kodujgcymi
biatka warunkujg réznice fenotypowe miedzy gatunkami ssakow. Badania nad
przebiegiem rozwoju ujawnity potencjalne funkcje duzej czesci gendw jako istotnych
regulatoréw i czynnikow wptywajacych na fenotypy ssakdw.

Ponadto uczestnicy projektu badali ekspresje INcRNA w rozwijajgcych sie tozyskach
szesciu gatunkéw ssakdw oraz zestaw trzydziestu tozysk cztowieka. Oczekuije sig,
ze omawiane badania umozliwig powigzanie ekspresji INcRNA z rézng morfologig
tozyska i wynikiem cigzy.

Stowa kluczowe

Dtugie niekodujace RNA EVOLNCRNAS rozwdj ssakéw transkryptomika

tozysko

Znajdz inne artykuty w tej samej dziedzinie zastosowania

Badacz wspierany przez Unie Europejskg zdobywa Nagrode Shawa za
rozwOj nowatorskiej technologii obrazowania 3D
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Informacje na temat projektu

EVOLNCRNAS Finansowanie w ramach
Specific programme "People" implementing the

Identyfikator umowy o grant: 329902 Seventh Framework Programme of the European
Community for research, technological

development and demonstration activities (2007 to
Projekt zostat zamknigty

2013)

Data rozpoczecia Data zakonczenia _

1 Stycznia 2014 31 Grudnia2015  Koszt catkowity
€ 184 709,40
Wkitad UE
€ 184 709,40
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